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ABSTRACT

	 Background: African swine fever disease caused by viral organisms, severely contagious disease 

and highly impact on production and economy. The eastern region of Thailand is a high density of pig 

farms and is connected to neighboring countries, virus-contaminated products can be smuggled into this 

area. Therefore, the active surveillance of African swine fever virus from smuggling processed products 

imported to the Eastern region will be the surveillance to reduce risks of African swine fever disease 

introduction into the country. 

	 Method: Total 472 samples of smuggling processed products were collected from December 2018 

to December 2020 from provincial quarantine stations in Eastern region of Thailand. DNA extraction was 

performed using an extraction kit, the virus was detected by Real-time PCR method. The first positive 

sample was sent for sequencing and the phylogenetic tree was performed and analyzed. The data of 

smuggling processed products was analyzed to explain descriptive statistics and mapping using Quantum 

Geographic Information System Program. 

	 Result: Viral genetic was detected 7.2% (34/472). These positive samples include Chinese sausage 

25.53% (24/49), fermented pork sausage 16.67% (3/18) and sausage 4.02% (7/174). Positive samples were 

from Trat animal quarantine station 30.43% (14/46), Chanthaburi 10.5% (17/162) and Chonburi 1.23% 

(3/244). The result was found that there was no virus detected in December 2018. But virus can be  

detected in 2019 and 2020 was 2.99% (11/368) and 29.49% (23/78), respectively. Moreover, phylogenetic 

tree analysis based on VP72 gene found the first positive sample in this study was in Genotype II and in 

the same clade as detected virus in China, Vietnam, Indonesia, and Timor-Leste which was 100 % similar 

of nucleotide sequence to result in this study.

	 Conclusion: viral detected products were from animal quarantine stations in Eastern region and 

increased from 2018 to 2020.  Therefore, Thailand should perform the surveillance of smuggling processed 

pork products from outbreak areas to prevent disease which will impact both production and economy 

related to processed products exportation.
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บทคััดย่่อ

	ที่่ �มาของการศึึกษา: โรคอหิิวาต์์แอฟริิกาในสุุกร 

เกิดิจากเชื้้�อไวรัส เป็น็โรคติดิต่อ่ที่่�ร้า้ยแรงในสุกุร ก่อ่ให้เ้กิดิ

ความเสีียหายกัับการปศุุสััตว์์และเศรษฐกิิจเป็็นอย่่างมาก 

พื้้�นที่่�ภาคตะวัันออกของประเทศไทยเป็็นพื้้�นที่่�ที่่�มี ี

ความเสี่่�ยงที่่�จะมีีการลัักลอบนำผลิตภััณฑ์์แปรรููปจาก 

สุุกรที่่�มีีการปนเป้ื้�อนเชื้้�อไวรััสเข้้ามาในประเทศ ดัังนั้้�น 

การสำรวจและเฝ้้าระวัังผลิตภััณฑ์์แปรรููปที่่�ลัักลอบนำ 

เข้้ามาภายในพื้้�นที่่� จะเป็็นการเฝ้้าระวัังเพื่่�อลดความเสี่่�ยง

ในการแพร่่ระบาดของโรคภายในประเทศอีีกทางหนึ่่�ง

	วิ ธีิีการ: เก็บ็ตัวัอย่า่งจากผลิตภัณัฑ์แ์ปรรููปจากสุกุร

จำนวน 472 ตััวอย่่าง ที่่�ลัักลอบนำเข้้าจากด่่านกัักกัันสััตว์์

ของกรมปศุุสััตว์์ในพื้้�นที่่�ภาคตะวัันออก ระหว่่างเดืือน

ธัันวาคม พ.ศ. 2561–ธัันวาคม พ.ศ. 2563 นำตััวอย่่างมา 

สกัดัสารพันัธุุกรรมด้้วยชุดน้้ำยาสำเร็็จรูปและตรวจหาสาร

พัันธุุกรรมของเชื้้�อไวรััส  ด้้วยวิิธีี  Real-time PCR  

จากนั้้�นนำตััวอย่่างแรกที่่�ตรวจพบสารพัันธุุกรรมของ 

เชื้้�อไวรััส ส่่งหาลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรม และ

สร้้างแผนภููมิิ Phylogenetic tree เพื่่�อศึึกษาวงศ์์วาน

วิิวััฒนาการ จากนั้้�นนำข้้อมููลเกี่่�ยวกัับผลิิตภััณฑ์์แปรรููปมา

อธิบิายข้อ้มููลต่า่ง ๆ  ด้ว้ยสถิติิิเชิงิพรรณนา และสร้า้งแผนที่่�

ด้้วยโปรแกรม Quantum Geographic Information 

System

	 ผล: พบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�ออหิิวาต์์แอฟริิกาใน

สุุกร 7.2% (34/472) แบ่่งตามชนิิดของผลิิตภััณฑ์์ ได้้แก่่ 

กุุนเชีียง 25.53% (24/94) หมููยอ 16.67% (3/18) และ

ไส้้กรอก 4.02% (7/174) จากสถานกัักกัันสััตว์์ตราด 

30.43% (14/46) จัันทบุุรีี 10.5% (17/162) และชลบุุรีี 

1.23% (3/244) เมื่่�อจำแนกตามระยะเวลาพบว่่า ในเดืือน

ธัันวาคม ปีี พ.ศ. 2561 ตรวจไม่่พบเชื้้�อ โดยตรวจพบเชื้้�อ

ในปีี พ.ศ. 2562 และ พ.ศ. 2563 คิดิเป็็น 2.99% (11/368) 

และ 29.49% (23/78) ตามลำดัับ และผลจากการศึึกษา

วงศ์ว์านวิวิัฒันาการจากยีน VP72 จากตัวอย่า่งแรกที่่�ตรวจ

พบเชื้้�อในการศึึกษานี้้� พบว่่าอยู่่�ใน Genotype II ซึ่่�งอยู่่�ใน

กลุ่่�มเดีียวกัับเชื้้�อที่่�ตรวจพบในประเทศจีน เวีียดนาม 

อิินโดนีีเซีีย และติิมอร์์-เลสเต ซ่ึ่�งมีีลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์

เหมืือนกััน 100% 

	 สรุปุ: พบสารพันัธุกุรรมของเชื้้�ออหิวิาต์แ์อฟริกิาใน

สุกุรจากผลิตภััณฑ์แ์ปรรููปสุุกรจากผลิตภััณฑ์ท์ี่่�ตรวจยึดจาก

ด่่านกัักกัันสััตว์์ในพื้้�นที่่�ภาคตะวัันออก และเพิ่่�มขึ้้�นจากปีี 

พ.ศ. 2561 ถึึง พ.ศ. 2563 ดัังนั้้�นประเทศไทยจึึงต้้องมีีการ

เฝ้้าระวัังการนำเข้้าผลิตภััณฑ์์แปรรููปสุุกรจากประเทศที่่�มีี

การระบาดของโรค เพื่่�อป้อ้งกันัการแพร่ร่ะบาดของโรคเข้้า

มาในประเทศ ซ่ึ่�งอาจจะก่่อให้้เกิิดความเสีียหายทั้้�งการ

ปศุุสััตว์์และทางเศรษฐกิิจ

คำสำคััญ: โรคอหิิวาต์์แอฟริิกาในสุุกร  ผลิิตภััณฑ์์แปรรููป 

ภาคตะวัันออก ประเทศไทย  การเฝ้้าระวัังเชิิงรุุก

บทนำ

	 โรคอหิวิาต์แ์อฟริกิาในสุกุร (ASF) เป็็นโรคที่่�เกิดิจาก

เชื้้�อ African swine fever virus (ASFV) ในวงศ์์  

Asfarviridae สกุุล Asfivirus มีีสารพัันธุุกรรมชนิิด 

ดีีเอ็็นเอ เป็็นไวรััสขนาดใหญ่่ที่่�มีีรููปร่่างแบบ icosahedral 

โดยมีขนาดตั้้�งแต่่ 170-190 กิิโลเบส และเพิ่่�มจำนวนใน 

ไซโตพลาสซึึมของโฮสต์์ จากการวิิเคราะห์์ยีีน VP72 ซึ่่�ง 

เป็็นยีีนสัังเคราะห์์โปรตีีนแคบซิิด (Capsid protein) ด้้วย

เทคนิิค restriction fragment length polymorphism 

(RFLP) สามารถจำแนกเชื้้�อไวรััสออกเป็็น 24 จีีโนไทป์์ 

(Njau et al., 2021) โรค ASF เป็็นโรคที่่�ติิดต่่อทั้้�งสุุกรและ

สุุกรป่่า โดยสุุกรป่่ามัักจะไม่่แสดงอาการของโรค หรืืออาจ

มีกีารแสดงอาการของโรคแบบเฉีียบพลันแต่่ไม่ถึ่ึงตาย หลััง

จากนั้้�นอาการจะหายไป สามารถส่่งผ่่านเชื้้�อไวรััสไปสู่่� 

สุุกรทางการสััมผััสโดยตรงหรืือผ่่านเห็็บอ่่อน ได้้แก่่  

Ornithodoros moubata ซ่ึ่�งเป็็นสายพัันธุ์์�ที่่�พบในทวีีป

แอฟริิกา และ O.erraticus เป็็นสายพันัธุ์์�ที่่�พบในทวีีปยุุโรป  

เมื่่�อสุุกรได้้รัับเชื้้�อ ASFV จะมีีอาการไข้้สููง ร่่วมกัับการกิิน

อาหารได้้น้้อยลง มีีรอยแดงที่่�บริิเวณใบหูู ท้้อง และขา 

อาเจีียน มีีเลืือดออกทางจมููกและทวารหนััก อาจพบ 

อาการท้้องเสียีร่วมด้ว้ย และตายภายใน 2-10 วันั โดยอาจ

พบอััตราการตายสูงถึึง 100% โรคนี้้�ยัังไม่่มีียารัักษาและ

วััคซีีนที่่�มีีประสิิทธิิภาพ ดัังนั้้�นหากเกิิดการระบาดภายใน

ประเทศ จะก่่อให้้เกิิดความเสีียหายทางด้้านเศรษฐกิิจ  

โดยเฉพาะต่่ออุุตสาหกรรมการเลี้้�ยงสุุกรเป็็นอย่่างมาก
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	พ บรายงานการเกิิดโรค ASF ครั้้�งแรกเมื่่�อปีี  

พ.ศ. 2453 ในสุุกรป่่าที่่�ประเทศเคนยา ทวีีปแอฟริิกา 

(Montgomery, 1921) จากนั้้�นเริ่่�มระบาดเข้้าสู่่�ทวีีปยุุโรป

ตอนกลาง และประเทศรััสเซีีย ต่่อมาจึึงเข้้าสู่่�ทวีีปเอเชีีย  

การระบาดในครั้้�งนี้้�เริ่่�มตั้้�งแต่่ปลายปีี พ.ศ. 2561 ต่่อมา 

ในปีี พ.ศ. 2562 พบการระบาดครั้้�งแรกของโรคในหลาย

ประเทศของภููมิิภาคเอเชีียตะวัันออกเฉีียงใต้้ ได้้แก่่ 

ประเทศเวีียดนาม กััมพููชา ลาว เมีียนมาร์์ ฟิิลิิปปิินส์์ และ

อิินโดนีีเซีีย จากนั้้�นในปีี พ.ศ. 2563 พบการระบาดใน

ประเทศที่่�อยู่่�ในภููมิิภาคเอเชีียใต้้ ได้้แก่่ ประเทศอินเดีีย 

ภููฏาน และบัังคลาเทศ (OIE, 2021) เชื้้�อไวรััสชนิิดนี้้�

สามารถปนเปื้้�อนอยู่่�ในผลิิตภััณฑ์์อาหารได้้นานถึึง 8-291 

วััน พบว่่าที่่�อุุณหภููมิิ -20°C เชื้้�อจะสามารถมีีชีีวิิตได้้ 

นานถึึง 2 ปีี และถููกยับยั้้�งได้้ที่่�อุุณหภููมิิ 70°C เป็็นเวลา  

30 นาทีี (Scheuer et al., 2021) ด้้วยเหตุุนี้้�ทำให้้เชื้้�อ 

ไวรัสจึึงสามารถมีีชีีวิิตในสิ่่�งแวดล้้อมได้้เป็็นอย่่างดีี และ 

ส่่งผลต่่อการแพร่่กระจายเชื้้�อ (Fischer et al., 2020) มีี

การศึึกษาปัจัจัยเสี่่�ยงเพื่่�อเฝ้า้ระวัังการระบาดของโรค ASF 

ที่่�ประเทศสหรััฐอเมริิกาและญี่่�ปุ่่�น พบว่่าเกิิดจากการ

ลัักลอบนำเข้้าผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรผ่่านทาง

อากาศยาน (Jurado et al., 2019; Ito et al., 2020) 

แม้้ว่่าประเทศไทยได้้มีีประกาศชะลอการนำเข้้าผลิิตภััณฑ์์

แปรรููปจากประเทศที่่�มีีการระบาดของโรค แต่่ยัังมีีการ

ลัักลอบนำเข้้าผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกร เช่่น กุุนเชีียง 

ไส้้กรอก ซาลามีี หนัังสุุกร และหมููยออย่่างต่่อเนื่่�อง และ

ตรวจพบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV จากผลิตภััณฑ์์

แปรรููปจากสุกรที่่�มีีการลัักลอบนำเข้้ามายัังประเทศไทย 

(Dokphut et al., 2021)

	 ภาคตะวัันออกของประเทศไทยเป็็นพื้้�นที่่�ที่่�มีีการ

เลี้้�ยงสุุกรจำนวนมาก อีีกทั้้�งมีีชายแดนติิดต่่อกัับประเทศ

เพื่่�อนบ้้าน ได้้แก่่ ประเทศกััมพููชา และยัังเป็็นที่่�ตั้้�งของ 

ท่่าอากาศยานอู่่�ตะเภา และท่่าเรืือแหลมฉบัง ทำให้้มี ี

การเดิินทางเข้้ามาของนัักท่่องเที่่�ยวและแรงงานต่่างด้้าว  

ซึ่่�งอาจจะนำผลิตภััณฑ์แ์ปรรููปจากสุกุรที่่�มีกีารปนเป้ื้�อนเชื้้�อ 

ASFV เข้้ามาภายในประเทศ อาจก่อให้้เกิิดการระบาด 

ของโรค ASF ได้้ ดัังนั้้�นการสำรวจและเฝ้้าระวัังเชื้้�อ ASFV 

จากผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรที่่�ลัักลอบนำเข้้าจากการ 

จัับยึึดของด่่านกัักกัันสััตว์์ของกรมปศุุสััตว์์ในพื้้�นที่่�เขต 

ภาคตะวัันออก เพื่่�อลดความเสี่่�ยงในการแพร่่ระบาดของ

โรค ASF ภายในประเทศ

อุุปกรณ์์และวิิธีีการ

การเก็็บตััวอย่่าง

	ตั ัวอย่่างผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรที่่�ลัักลอบนำเข้้า

จากต่างประเทศ จำนวน 472 ตััวอย่่าง ซ่ึ่�งตรวจยึดได้้ 

จากด่่านกัักกัันสััตว์์ในจัังหวััดจัันทบุุรีี ชลบุุรีี ตราด และ

สระแก้้ว ระหว่่างเดืือนธัันวาคม พ.ศ. 2561  ถึึงเดืือน

ธันัวาคม พ.ศ. 2563 ได้แ้ก่ ่ไส้้กรอก 174 ตัวัอย่่าง กุนุเชีียง 

94 ตัวัอย่า่ง ซาลามี ี59 ตัวัอย่า่ง เนื้้�อหมููปรุุงรส 56 ตัวัอย่า่ง 

หนัังหมููแช่่แข็็ง 33 ตััวอย่่าง หมููยอ 18 ตััวอย่่าง ไส้้กรอก

เลืือด 8 ตััวอย่่าง แหนม 4 ตััวอย่่าง แคบหมูู 4 ตััวอย่่าง 

กากหมู ู3 ตัวัอย่า่ง ขนมปังัไส้ห้มู ู2 ตัวัอย่า่ง และผลิติภัณัฑ์์

อื่่�น ๆ 17 ชนิิด ๆ ละ 1 ตััวอย่่าง ได้้แก่่ ข้้าวต้มมััดหมูู  

เนื้้�อหมูตูากแห้ง้เนื้้�อหมูรูมควันั เนื้้�อหมูหูมักั ผลิติภัณัฑ์จ์าก

เนื้้�อหมูู ผลิิตภััณฑ์์ปรุุงสุุกหมููหััน ผลิิตภััณฑ์์แปรรููป มัันหมูู

ปรุุงรส หมููแดง หมููแดดเดีียว หมููต้้มสุุก หมููทรงเครื่่�อง หมูู

ทอดกรอบ หมููบดปรุุงรส หมููหยอง หมููอบ และแฮม

การสกััดและเพิ่่�มปริิมาณสารพัันธุุกรรม

	 สกััดสารพันัธุุกรรมด้้วยชุดน้้ำยาสำเร็็จรูป High Pure 

PCR Template Preparation Kit (Roche Diagnostics 

GmbH, Germany) เตรียีมตัวัอย่า่งโดยตัดัตัวัอย่า่งเป็น็ชิ้้�น

เล็็ก ๆ ให้้ได้้น้้ำหนััก 50 mg โดยหลีีกเลี่่�ยงบริิเวณที่่�เป็็น 

ไขมัันและแป้้ง และใส่่ Tissue Lysis Buffer 200 µL และ 

Proteinase K 40 µL บ่่มที่่� 56°C เป็็นเวลา 1 ชั่่�วโมง หรืือ

จนกว่่าเนื้้�อเยื่่�อจะถููกย่อยจนหมด จากนั้้�นทำตามขั้้�นตอน

ของชุุดสกััด

	 เพิ่่�มปริมิาณสารพันัธุกุรรมด้ว้ยวิธิี ีReal-time PCR 

ตามวิิธีีของ King et al. (2003) โดยมีีลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์

ของ Primers และ Probe ตามตารางที่่� 1 ใช้้ชุุดน้้ำยา 

FastStart Essential DNA Probes Master (Roche 

Diagnostics GmbH, Germany) โดยใช้้เครื่่�อง Real-time 

PCR รุ่่�น LightCycler® 480 Instrument II (Roche  

Diagnostics GmbH, Germany) โดยใช้้สภาวะในการทำ

ปฏิิกิิริิยา Real-time PCR ดัังนี้้� Pre-denaturation ที่่�
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อุุณหภููมิิ 95°C เวลา 10 นาทีี ตามด้้วยปฏิิกิิริิยา 45 รอบ

ที่่� Denaturation ที่่� 95°C เวลา 15 วินิาที ีและ Annealing 

58°C เวลา 1 นาทีี โดยจะแปลผลด้้วยค่า threshold 

cycle (Ct) ที่่�ได้ ้หากค่า่ Ct ต่่ำกว่า่ 40 ให้ผ้ลบวก โดย PCR 

product มีีขนาด 250 bp

การหาลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรม (DNA 

Sequencing)

	 นำตััวอย่่างผลิตภััณฑ์ท์ี่่�ให้้ผลบวกต่อสารพันัธุุกรรม

ของเชื้้�อ ASFV เป็็นตััวอย่่างแรก ไปสกััด และเพิ่่�มปริิมาณ

สารพัันธุุกรรมด้้วยวิิธีี PCR โดยใช้้ไพรเมอร์์ Forward 

5’-GGCACAAGTTCGGACATGT-3’ และ Reverse 

5’-GTACTGTAACGCAGCACAG-3’ ตามวิิธีีของ Bastos 

et al. (2003) โดย PCR product ที่่�เกิิดขึ้้�นเป็็นส่่วนหนึ่่�ง

ของยีีน VP72 มีีขนาดประมาณ 478 bp จากนั้้�นนำ PCR 

product ไปวิิเคราะห์์หาลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ ที่่�กลุ่่�มไวรััส

วิิทยา สถาบัันสุุขภาพสััตว์์แห่่งชาติิ

การสร้้ างแผนภููมิิความสััมพัันธ์์ เชิิ งวิิวััฒนาการ  

(Phylogenetic tree)

	 นำลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรมที่่�ได้้  

ไปเปรีียบเทีียบกัับ ลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรม

ของเชื้้�อ ASFV ในฐานข้้อมูลูของ GenBank ด้ว้ยโปรแกรม 

BLASTn เพื่่�อยืืนยัันจีีโนไทป์์ จากนั้้�นดาวน์์โหลดลำดัับ 

นิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV จาก 

ฐานข้้อมููล GenBank มาจััดเรีียงและเปรีียบเทีียบกัับ 

ลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ที่่�ได้้

จากการศึึกษานี้้� โดยใช้้โปรแกรม ClustalW (Higgins  

et al., 1994) จากนั้้�นนำมาสร้้างแผนภููมิิความสััมพัันธ์์เชิิง

วิิวััฒนาการ ด้้วยวิิธีี Maximum likelihood โดยใช้้

โปรแกรม MEGA X version 10.2 (Kumar et al., 2018) 

โดยทดสอบความเชื่่�อมั่่�นด้้วยค่า Bootstrap ที่่�จำนวน 

1000 ซ้้ำ

การวิเิคราะห์์ทางผลสถิติิ ิและการสร้้างแผนที่่�ด้้วยโปรแกรม 

Quantum Geographic Information System (QGIS)

	 นำข้้อมููลผลการตรวจทางห้้องปฏิิบััติิการ มา

วิิเคราะห์์ด้้วยสถิิติิเชิิงพรรณนา และสร้้างแผนภาพการ 

นำเข้้าผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรผ่่านช่่องทางชายแดน

จัังหวััดต่่าง ๆ ในภาคตะวัันออก 

ผลและวิิจารณ์์

	พ บสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV จำนวน 34 

ตััวอย่่าง โดยวิิธีี Real-time PCR คิิดเป็็น 7.2% (34/472) 

ได้้แก่่ กุุนเชีียง 5.09% (24/472) หมููยอ 0.64% (3/472) 

และไส้้กรอก 1.48% (7/472) และตรวจไม่่พบสาร

พัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในผลิิตภััณฑ์์อื่่�น ๆ เช่่น กากหมูู 

ขนมปัังไส้้หมูู ข้้าวต้มมััดหมูู แคบหมูู ซาลามีี เป็็นต้้น 

สอดคล้้องกัับการศึึกษาของ Kim et al. (2019) จาก

ประเทศเกาหลีีใต้้ ที่่�พบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV จาก

ผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรที่่�ลัักลอบนำเข้้าประเทศมากัับ

นัักท่่องเที่่�ยว ได้้แก่่ ไส้้กรอกเลืือด 2 ตััวอย่่าง ไส้้กรอกและ

เกี๊๊�ยว อย่่างละ 1 ตััวอย่่าง และ Wang et al. (2019) ได้้

รายงานการพบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในประเทศ

ไต้ห้วััน ระหว่่างพ.ศ. 2561-2562 จำนวน 62 ตัวัอย่่างจาก 

1,667 ตัวัอย่า่ง ของผลิติภัณัฑ์แ์ปรรูปูจากสุกุรที่่�ลักัลอบนำ

เข้้าจากนัักท่องเที่่�ยว ได้้แก่่ ไส้้กรอก หมููแดดเดีียว  

หมููกระเทีียม และแฮม

	 ในช่่วงที่่�ทำการศึึกษาพบว่่าในปีี พ.ศ. 2562 และ 

พ.ศ. 2563 ตรวจพบสารพัันธุุกรรมในผลิตภััณฑ์แ์ปรรููปจาก

สุุกรที่่�ลัักลอบนำเข้้าจากนัักท่่องเที่่�ยว 2.99% (11/368) 

และ 29.49% (23/78) ตามลำดัับ ในขณะที่่�ปีี พ.ศ. 2561 

ตรวจไม่่พบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในผลิตภััณฑ์์ 

ดัังกล่่าว (ตารางที่่� 2) จากรายงานการระบาดของโรค ASF 

พบว่า่ตั้้�งแต่่ปลายปี ีพ.ศ. 2561-พ.ศ. 2563 พบการระบาด

ของโรคในประเทศจีน ประเทศของภููมิิภาคเอเชีีย 

ตะวัันออกเฉีียงใต้้ และประเทศที่่�อยู่่�ในภููมิิภาคเอเชีียใต้้ 

ตารางที่่� 1 ลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของ Primers และ Probe
	    (ดััดแปลงจาก King et al., 2003)

ชื่อ ลำ�ดับนิวคลีโอไทด์ (5’     3’) ยีน

Probe FAM-CCACGGGAGGAATACCAACCCAGTG-BHQ1

VP72Sense primer CTGCTCATGGTATCAATCTTATCGA

Anti-sense primer GATACCACAAGATCRGCCGT*

หมายเหตุุ * คืือ IUPAC ambiguity codes เบส A หรืือ G
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เช่่น ประเทศเวีียดนาม อิินโดนีีเซีีย อิินเดีีย และ 

บังัคลาเทศ (OIE, 2021) สอดคล้้องกัับการศึึกษานี้้�

ที่่�ตรวจพบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ใน

ผลิตภััณฑ์์แปรรููปที่่�ลัักลอบนำเข้้าจากต่างประเทศ

ในช่่วงเดืือนกุุมภาพัันธ์์-สิิงหาคม พ.ศ. 2562 และ

เดืือนมกราคม-กุุมภาพัันธ์์ พ.ศ. 2563

	พ บสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ใน

ผลิิตภััณฑ์์แปรรููปที่่�ถููกตรวจยึึดที่่�ด่่านกัักกัันสััตว์์

ตราด จำนวน 14 ตััวอย่่าง คิิดเป็็น 30.43% 

(14/46) ด่า่นกักักันัสัตัว์จั์ันทบุรีุี จำนวน 17 ตัวัอย่่าง 

คิิดเป็็น 10.5% (17/162) ด่่านกัักกัันสััตว์์ชลบุุรีี 

จำนวน 3 ตััวอย่่าง คิิดเป็็น 1.23% (3/244) ส่่วน

ด่่านกัักกัันสััตว์์สระแก้้วไม่่พบสารพัันธุุกรรมของ

เชื้้�อ ASFV ในผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกร ดัังแสดง

ในตารางที่่� 3 และรููปที่่� 1 จากการศึึกษาในครั้้�งนี้้� 

พบว่่าสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในผลิิตภััณฑ์์

แปรรููปจากสุกรถููกตรวจยึึดได้้จากด่านกัักกัันสััตว์์

ตราดมากที่่�สุุด อาจเนื่่�องจากการที่่�มีีเส้้นทาง 

เชื่่�อมต่่อกับัประเทศกัมัพููชาทั้้�งทางบก ทางน้้ำ และ

ทางอากาศ ทำให้้มีีนัักท่่องเที่่�ยวเข้้ามาในพื้้�นที่่�

จำนวนมาก ทำให้้มีีการลัักลอบนำเข้้าผลิตภััณฑ์์

แปรรููปสุุกร สอดคล้้องกัับในหลายประเทศ ได้้แก่่ 

ประเทศสเปน คิิวบา บราซิิล มอริิเซีียส ประเทศใน

แถบคอเคซััส และประเทศในกลุ่่�มประเทศสหภาพ

ยุุโรป (Costard et al., 2013)

	จ ากรููปที่่�  1 เมื่่�อแยกผลการตรวจพบ 

สารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในปีี พ.ศ. 2562  

และ พ.ศ. 2563 พบว่า่ ด่า่นกักักันัสัตัว์จั์ันทบุุรี ีและ 

ด่่านกัักกัันสััตว์์ตราดพบผลบวกเพิ่่�มขึ้้�น เนื่่�องจาก

ในช่่วง เวลาดัังกล่่ าวมีการระบาดที่่� เพิ่่� มขึ้้� น 

ในแถบประเทศเพื่่�อนบ้้าน (OIE, 2021) ร่่วมกัับ 

การเพิ่่�มความเข้้มงวดในการเฝ้้าระวัังโรคแถบ

ชายแดน จึึงมีีการเก็็บตััวอย่่างที่่�ลัักลอบนำเข้้า 

เพิ่่�มขึ้้�น นอกจากนี้้�ยังัมีีการศึึกษาของ (Kong et al., 

ตารางที่่� 2 ผลการตรวจหาสารพัันธุุกรรมของเชื้้�ออหิิวาต์์แอฟริิกาในสุุกร โดย	

	    วิธิี ีReal-time PCR (King et al., 2003) ในช่่วงปีี พ.ศ. 2561-2563

ปี
ตัวอย่าง
ทั้งหมด

เปอร์เซ็นต์
ของผลบวก

เปอร์เซ็นต์ของผลิตภัณฑ์แปรรูปที่พบผลบวก

ไส้กรอกหมู กุนเชียง หมูยอ อื่น ๆ

ธันวาคม
2561

26 0 
(0/26)

0 
(0/12)

0 
(0/0)

0 
(0/3)

0 
(0/11)

2562 368 2.99 
(11/368)

4.70 
(7/149)

5.88 
(3/51)

11.11
(1/9)

0 
(0/159)

2563 78 29.49 
(23/78)

0 
(0/13)

48.84 
(21/43)

33.33 
(2/6)

0
(0/16)

รวม 472
7.2

(34/472)
4.02

(7/174)
25.53

(24/94)
16.67
(3/18)

0 
(0/186)

ตารางที่่� 3 แสดงผลการตรวจหาสารพัันธุุกรรมของเชื้้�ออหิิวาต์์แอฟริิกาในสุุกร 

	    ที่่�พบในผลิิตภััณฑ์จ์ากแปรรููปจากสุุกร และชนิดของผลิิตภััณฑ์แ์ปรรููป 

	   จากสุุกร แยกตามพื้้�นที่่�

หน่วยงาน
ที่ตรวจยึด
(ด่านกัก
กันสัตว์)

ตัวอย่าง
ทั้งหมด

%
ของผลบวก

เปอร์เซ็นต์ของผลิตภัณฑ์แปรรูป
ที่พบผลบวก %

ไส้กรอกหมู กุนเชียง หมูยอ อื่น ๆ

ตราด 46 30.43
(14/46)

0
(0/1)

35.48
(11/31)

33.33 
(3/9)

0
(0/5)

จันทบุรี 162 10.5
(17/162)

6.82
(6/88)

22.45
(11/49)

0
(0/6)

0
(0/19)

ชลบุรี 244 1.23
(3/244)

1.28
(1/78)

20
(2/10)

0
(0/0)

0
(0/156)

สระแก้ว 20 0
(0/20)

0 
(0/7)

0 
(0/4)

0
(0/3)

0
(0/6)

รวม 472
7.20

(34/472)
4.02

(7/174)
25.53

(24/94)
16.67
(3/18)

0
(0/186)

2020) เกี่่�ยวกับัการประเมิินความเสี่่�ยงของเชื้้�อ ASFV จากเนื้้�อสุุกร

ในประเทศกัมัพูชูา พบตัวัอย่่างจากซุปุเปอร์ม์าเก็ต็ให้ผ้ลบวก 67% 

(6/9) และตััวอย่่างจากตลาดสดให้้ผลบวก 75% (15/20) ดัังนั้้�น

จึึงมีีความเสี่่�ยงหากมีีการลัักลอบนำผลิิตภััณฑ์์ดัังกล่่าวเข้้า

ประเทศไทยผ่่านแถบชายแดน ในขณะที่่�ด่่านกัักกัันสััตว์์ชลบุุรีี 

ตรวจพบสารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ในผลิตภััณฑ์์แปรรููปจาก

สุุกรเฉพาะในปีี พ.ศ. 2562 เนื่่�องจากมีีการส่่งตััวอย่่างเฉพาะในปีี 

พ.ศ. 2562 และตรวจพบในช่่วงเดืือนกุุมภาพัันธ์์-มีีนาคม ซึ่่�งเป็็น

ช่่วงเทศกาลตรุุษจีีน 
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รููปที่่� 1 แสดงสััดส่่วนการตรวจพบสารพันัธุุกรรมของเช้ื้�ออหิวิาต์์แอฟริกิาในสุกุรจากผลิติภัณัฑ์์แปรรููปจากสุกุรตามปีีที่่�ทำการศึกึษาโดยแยกตามสถานที่่�
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รููปที่่� 2 	แผนภููมิแสดงความสััมพัันธ์์เชิิงวิิวัฒันาการ (Phylogenetic tree) จากส่่วนหนึ่่�งของยีีน VP72 ของเช้ื้�ออหิิวาต์์แอฟริิกาในสุุกรที่่�ตรวจพบใน 

	 ผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุุกรที่่�ลัักลอบเข้้ามายัังภาคตะวัันออกของประเทศไทย เทีียบกัับฐานข้้อมููล NCBI สร้้างแผนภููมิิด้้วยวิิธีี Maximum  

	 likelihood  โดยการวิิเคราะห์์ข้้อมููลของ Tamura 3+G-parameter Model มีีค่่าความเชื่่�อมั่่�นของ Bootstrap ที่่� 1000 โดยใช้้โปรแกรม 

	 MEGA-X ในการสร้้าง Phylogenetic tree

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

รูปท่ี 2 แผนภูมิแสดงความสัมพันธเชิงวิวัฒนาการ (Phylogenetic tree) จากสวนหนึ่งของยีน VP72 ของเชื้อ

อหิวาตแอฟริกาในสุกรท่ีตรวจพบในผลิตภัณฑแปรรูปจากสุกรที่ลักลอบเขามายังภาคตะวันออกของ

ประเทศไทย เทียบกับฐานขอมูล NCBI สรางแผนภูมิดวยวิธี Maximum likelihood โดยการวิเคราะห
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	จ ากตััวอย่่างที่่�ให้้ผลบวกโดยวิิธีี Real-time PCR 

จำนวน 34 ตััวอย่่าง เลืือกตััวอย่่างที่่�พบเป็็นตััวอย่่างแรก 

ซึ่่�งเป็็นตััวอย่่างผลิตภััณฑ์์กุุนเชีียง ที่่�ตรวจยึึดโดยด่่าน 

กัักกัันสััตว์์ชลบุุรีี มาตรวจหาลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของ 

สารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV พบว่่ามีีความยาว 478 bp 

เมื่่�อนำไปเปรีียบเทีียบกัับลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสาร

พันัธุกุรรมของเชื้้�อ ASFV ในฐานข้้อมููลของ GenBank ด้ว้ย

โปรแกรม BLASTn พบว่่ามีีลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของสาร

พัันธุุกรรมเหมืือนกัับเชื้้�อ ASFV ที่่�พบในหลาย ๆ กลุ่่�ม

ประเทศ เช่่น อิินโดนีีเซีีย (MT851942) ติิมอร์์-เลสเต 

(MW396979.1) เวียีดนาม (MK554698.1-MT166692.1) 

จีนี (MW521382.1-MN393476.1) โปแลนด์ ์(KJ627217) 

ฮัังการีี (MN715134.1) ยููเครน (JX857521) และรััสเซีีย 

(KY963545) เป็็นต้้น โดยมีีเปอร์์เซ็็นต์์ความเหมืือนของ 

ลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ที่่� 100% จากนั้้�นดาวน์์โหลดลำดัับ 

นิิวคลีีโอไทด์์ของเชื้้�อ ASFV จากฐานข้้อมููล GenBank  

มาจััดเรีียงและเปรีียบเทีียบกัับลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ของ 

สารพัันธุุกรรมของเชื้้�อ ASFV ที่่�ได้้จากการศึึกษานี้้� นำไป

สร้า้งแผนภูมูิแิสดงความสัมัพันัธ์์เชิงิวิวิัฒันาการ พบว่า่เชื้้�อ

ที่่�ทำการศึึกษาจััดอยู่่�ในกลุ่่�ม Genotype II ซึ่่�งเป็็นชนิิด

เดีียวกัันกัับเชื้้�อ ASFV ที่่�ระบาดในประเทศจีีน เวีียดนาม 

และประเทศแถบเอเชีียตะวัันออกเฉีียงใต้้ (รููปที่่� 2)

สรุุปและข้้อเสนอแนะ

	 ตรวจพบสารพันัธุกุรรมของเชื้้�อ ASFV จากตัวัอย่า่ง

ผลิิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุกรที่่�ลัักลอบนำเข้้า จำนวน 7.2% 

(34/472 ตััวอย่่าง) โดยวิิธีี Real-time PCR แสดงให้้เห็็น

ความเสี่่�ยงของการแพร่กระจายเชื้้�อจากการลักัลอบนำเข้า้

ผลิตภััณฑ์์แปรรููปจากสุกรที่่�มีีการปนเปื้้�อนเชื้้�อ ASFV  

เข้้าสู่่�ประเทศ เมื่่�อนำไปหาลำดัับนิิวคลีีโอไทด์์ และความ

สััมพัันธ์์เชิิงวิิวััฒนาการ พบว่่าเป็็นเชื้้�อที่่�อยู่่�ใน Genotype 

2 เช่่นเดีียวกัับเชื้้�อที่่�ระบาดในประเทศจีีน เวีียดนาม และ

ประเทศแถบเอเชีียตะวัันออกเฉีียงใต้้ แสดงให้้เห็็นว่่ามีี

ความเป็็นไปได้้ที่่�จะมีีการลัักลอบนำเข้้าผลิิตภััณฑ์์แปรรููป

จากสุกุรจากประเทศดังักล่า่ว ดังันั้้�นการตรวจเฝ้า้ระวัังโรค

ในพื้้�นที่่� ที่่�ติิดกัับประเทศที่่�มีีการระบาดของโรค รวมถึึง 

การตรวจยึดึผลิติภัณัฑ์แ์ปรรูปูจากสุกุรที่่�มาจากการลักัลอบ

นำเข้า้อย่า่งผิดิกฎหมายจากประเทศอื่่�น จึงึเป็น็สิ่่�งที่่�ต้อ้งให้้

ความสำคัญั เนื่่�องจากจะเป็น็มาตรการควบคุมุโรคไม่ใ่ห้เ้กิดิ

การระบาดในประเทศได้ด้ีทีี่่�สุดุ ข้อ้มูลูที่่�ได้จ้ากการศึกึษาใน

ครั้้�งนี้้�สามารถนำไปใช้้ประโยชน์์ในการเฝ้า้ระวัังการระบาด

ของโรคจากบริเิวณพื้้�นที่่�ชายแดน เพื่่�อเป็น็การป้อ้งกันัการ

ระบาดไปทั่่�วประเทศ
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